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Haplogrups de cromosoma Y i migracions humanes

El cromosoma Y, determinant del sexe masculi a

humans, es transmet amb una heréncia patrilineal 1‘
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sense recombinacié. Aquest fet permet tragar = o
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linies ancestrals a partir dels individus.

Els polimorfismes sén variacions a determinants llocs de
'ADN entre els individus d’'una poblacié. Un tipus de
polimorfisme molt emprat a estudis evolutius sén els

anomenats Polimorfismes d’un Sol Nucleotid (SNPs).

S’'empren perque solen haver sorgit, per mutacié, una sola vegada en un moment donat de
I'evolucid i és molt poc probable que després desapareguin. Aixi, els SNPs es van acumulant al
llarg del temps a una linia de cromosoma Y.

Els diferents SNPs presents en els humans permeten definir haplogrups (conjunt d’SNPs que
defineixen linies de descendéncia patrilineal), que sorgeixen evolutivament uns dels altres, des
del més ancestral dins 'espécie humana, procedent d’Africa. S’identifiquen per lletres majdscules
i les seves subdivisions amb numeros i lletres minuscules, segons la nomenclatura definida pel Y
Chromosome Consortium.

La distribucid geografica dels haplogrups permet tracar aproximadament les migracions humanes
prehistoriques des de I’Africa subsahariana i la posterior colonitzacié del mén.
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Mapa d’haplogrups i distribucié actual
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Haplogrup J1 (M267)

L'haplogrup J s’estima que es va originar fa uns 31.700+12.800 (Semino et al.,
2004) a Orient Mitja i esta subdividit en dues branques, la J1 (M267)ila J2 (M172).

La seva distribucid actual presenta una clina descendent des del seu punt d’origen cap a Europa,
el que s'associa amb la difusié demica dels grangers neolitics (Underhill et al., 2001; Semino et
al., 2004) o, més recentment, als fenicis o altres migracions maritimes (Hammer et al., 2000; Di
Giacomo et al., 2004; Zalloua et al., 2008).

El subhaplogrup J1 s’estima que s’origina fa uns 18.500+£3.500 anys (Semino et al., 2004). La
mostra més antiga trobada amb aquest suhaplogrup procedeix de la cova Satsurblia a Georgia i
esta datada al 13.200 aC. Aixi, es situa l'origen del J1 al Caucas (Zagros, Taurus i 'est d’Anatolia)
durant el paleolitic superior (Jones et al., 2015).

Com es pot observar als mapes de distribucid de freqiiencies, els valors més elevats es troben a
la zona d’Orient Mitja i especialment a la Peninsula Arabiga, on podem trobar valors tan elevats
com un 80% al Yemen.

U Freqgiiéncia a la poblacié Xueta: 18%.
U Freqiiéncia a Mallorca: 2%.

U Freqgiiéncia a altres poblacions jueves: Entre un 12% (Cripto-jueus de Braganga) i
un 22% (Sefardites). La classe sacerdotal dels Kohen, en presenten un 46%.
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Haplotips (STRs)

Els short tandem repeats (STRs), també coneguts com a microsatel-lits, sén trams
d'ADN que contenen unitats repetides de 2 a 6 nucleotids, el nombre de les quals
pot variar segons I'individu des d'una fins a varies dotzenes de vegades.

«o.. GTTCAACCATCCATCCATGGCCAT .....
.... GTTCAACCATCCATCCATCCATGGCCAT .....

<. GTTCAACCATCCATCCATCCATCCATGGCCAT . ...
... GTTCAACCATCCATCCATCCATCCATCCATCCATGGCCAT . ...,

En el cromosoma Y es troben diferents STRs, que s'Tanomenen generalment amb les lletres DYS
seguides d’un codi numeéric (per exemple DYS19). L'al-lel (o variant) que presenta cada individu a
un STRs en concret es designa segons el nimero de repeticions presents.

El conjunt d'al-lels dels diferents STRs del cromosoma Y que presenta un individu defineix el seu
haplotip, que s’heretara en bloc de pares a fills mascles.

Els STRs presenten una important taxa de mutacid, els que les fa molt variables dins les
poblacions. Aquest alt grau de polimorfisme explica que siguin marcadors genétics molt utilitzats
per a la identificacié d’individus (a criminologia, per exemple) o per a establir relacions de
parentiu. Dins el camp de la genética de poblacions ens permeten veure el grau de variabilitat i
I'expansio dins un determinat haplogrup.

El seu haplotip:
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U Freqliéncia a la poblacié Xueta: 2% (relacionat directament amb el cognom Picd i a poca
distancia del cognom Aguild).

U Freqgiiéncia a Mallorca: 0%.

U Coincidéncies a la base de dades mundial d’haplotips de cromosoma Y (YHRD) (consultada el
dia 26 d’octubre de 2016): 0 en 109137 haplotips.
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